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OZET

Molekiiler genetigin son yillarda gosterdigi hizli gelisim,
babalik tayini davalarinda kullanilan benzemezlik testleri arasi-
na DNA analizinin de girmesine yol agmustir. Bu test diger
benzemezlik testleri ile kargilagtirildiginda, ayrim giicti en yiik-
sek olanidir. Adli amagli DNA analizlerinin iilkemizde kulla-
nimt i¢in Deneysel Tip Arastirma Enstitiisti ve Adli Tip Kuru-
mu 1993 yili Mart ayindan itibaren ortaklaga bir ¢aligma bagla-
tildi. Bu galismanin kapsaminda babaligin belirlenmesini amag-
layan benzemezlik testleri arasina DNA analizi eklendi. S6z
konusu DNA analizi i¢in Tirk toplumunda allel ve genotip
frekanslar: belirlenmis olan alti genomik lokus segildi. Bunlar
HLADQAT1, LDLR, GYPA, HBGG, D7S8 ve GC lokuslari-
dir. Genotip ve fenotip incelemeleri birlikte yiirttilen 96 dos-
yanin 26’sinda baba oldugu iddia olunan davali dislandi. Bu 26
dosyanin 12 tanesinde babaligin reddi yalniz DNA analizi ile
miimkiin oldu. Fenotip incelemesi ile babaligin reddi miimkiin
olmayan dosyalarin ii¢ tanesinde ilgili baba adaylarinin baba ol-
ma olasiliklar1 yalniz fenotip testleri géz dniine alindiginda %
99.90, % 99.87 ve % 99.82 olarak hesaplanmis olmasina ragmen
DNA analizinin kullanimi ile bu kisiler diglandi. DNA ve fe-
notip analizleri ile baba adayinin dislanamadig diger 70 dosya-
nin 68’inde ise baba olma olasilig1 %99.73 ve tizerinde bulundu.
Bu sonuglar babaligin belirlenmesi igin kullanilan benzemezlik
testleri arasinda DNA analizlerinin kullaniminin gerekliligini
giindeme getirdi.
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SUMMARY

DNA analysis for paternity determination has been in use
since March 1993 in Turkey. This was accomplished with the
collaboration of Istanbul University, Institute for Experimen-
tal Medicine (DETAM) and Council of Forensic Medicine, Mi-
nistry of Justice. The allele and genotype frequencies of six ge-
nomic loci (HLADQA1, LDLR, GYPA, HBGG, D7S8 and
GC) have been determined in the Turkish population. These
six polymorphic loci were used in the analysis of 96 cases of dis-
puted paternity. In 26 of these 96 cases, the putative father was
excluded. In 12 of these 26 cases, exclusion was possible by
DNA analysis alone. It is striking that in three of these DNA-
based exclusions, phenotype analysis alone resulted in attribu-
tion of the paternity with 99.90 %, 99.87 % and 99.82% certa-
inty. In the remaining 70 cases for whom paternity could not
be excluded either by DNA or phenotype analyses, paternity
index values were determined. Attribution of the paternity was
done with over 99.73 % certainty in 68 cases.
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rak ikiye ayrilmaktadir. Fenotip incelemelerinde kan
grubu sistemleri, serum proteinleri, enzim allotipleri ve
lokosit antijenleri (1,2); genotip incelemelerinde DNA
polimorfizmleri kullanilmaktadir (3, 4). DNA polimor-
fizmi terimi DNA molekiiliiniin yapisinda bulunan niik-
leik asitlerin kisiler arasinda normalde olabilen dizilim
farkliliging ifade etmektedir. Bu polimorfik DNA dizile-
ri “DNA profili” ve/veya “DNA parmakizi” tayini me-
todlari ile belirlenebilmektedir. DNA profili tayini i¢in
seilen niikleik asit probu genomda tek bir lokusun allel-
lerini belirlerken, DNA parmakizi tayini igin kullanilan
niikleik asit probu ayni anda birden fazla genomik loku-
sun allelleri hakkinda bilgi vermektedir (2). Babaligin be-
lirlemesinde kullanilan bir benzemezlik testinin ayirim
glicli, o testin diglama olasilig1 ile dogru orantli olarak
degismektedir. Tablo 1’de de goriildiigi gibi benzemez-
lik testleri icinde dislama olasilig1 en yiiksek olani geno-
tip incelemesi testleri yani DNA analizidir. Diglama ola-
siligr insan l8kosit antijen sistemleri (HLA) hari¢ diger
fenotip inceleme testleri igin tek bagina ele alindiginda %
1-20 gibi diisiik degerlerde seyretmekte, degerlendirme
kiimiilatif olarak yapildiginda ise ancak % 91.6 seviyesi-
ne ulagilabilmektedir. Diglama olasiligt HLA-antijenleri
icin tek bagina % 95, diger fenotip inceleme testleri ile
kiimiilatif olarak ise % 99.58 degeri civarindadir. Halbu-
ki bu oran yalniz bagina genotip inceleme testlerinde %
99’un lizerine ¢ikmakta, DNA profili tayini i¢in kullani-
lan alt1 polimortfik lokus i¢in ise yaklagik % 99.97 olmak-
tadir. Bu diglama olasilig1 degerlerininde ortaya koydugu
gibi, gliniimiizde var olan benzemezlik testleri icinde en
glicli olani DNA analizidir. Bunun nedeni polimor-
fizm’lere en fazla olarak DNA molekiiliinde rastlanilma-
sidir. Iste bu polimorfik DNA dizilerinin analizine daya-
nan genotip incelemeleri 1980°1i yillarin ikinci yarisin-
dan baglayarak bazi iilkelerde Adli Tip alaninda uygula-
maya girmistir (2,3,4).

Tirkiye’de DNA’ya bagli kimlik belirleme teknolo-
jisinin adli tip ve 6zellikle babalik tayini alaninda uygu-
lamaya girmesi i¢in bu ¢aligma baslauldi. Bu amagla, ilk
olarak alt1 farkli genomik lokusun allel ve genotip fre-
kanslarini Tiirk toplumunda belirlendi (5,6,7). Bunlar in-
san lokosit antijeni DQ a (HLADQ A1) (8, 9), diisiik yo-
gunluklu lipoprotein reseptorii (LDLR) (10), glikoforin
(GYPA) (11), hemoglobin G gammaglobin (HBGG)
(12), D7S8 (13) ve gruba 6zgii bilesen (GC) (14) lokusla-
ridir. Mart 1993’den Kasim 1995’e kadar Adli Tip Kuru-

mu ile ortaklasa 96 babalik tayini dosyas: tizerinde cali-

sild1.

GEREC VE YONTEM

96 babalik tayini dosyas: kapsaminda Tiirkiye’nin de-
gisik bolgelerinden gelen toplam 294 bireye ait kan drne-
gi incelendi. Adli Tip Kurumu tarafindan yiiriitiilen fe-
notip incelemelerinde klasik hemogenetik metodlar: kul-
lanilarak, kirmizi kan hiicreleri antijenleri (ABO, RH,
MNS, KEL, FY, JK) ve enzimleri (AK1, PGM1, ESD,
GLO1, EAP/ACP1) ile serum proteinleri (GC, TF) sap-
tandi (1, 2).

Deneysel Tip Aragtirma Enstitiisii, Genetik Anabi-
lim Dalr’nda yiirtitillen DNA analizleri igin ilgili kigiler-
den 1-10 ml. kan 6rnekleri vakumlu ve EDTA’: tiipler
i¢ine alindi ve proteinazK-tuzla ¢oktiirme metodu ile
DNA izole edildi (15). Bu DNA izolasyon metodu ile,
ilk once kirmizi kan hiicreleri pargalanmakta (+4°C de
30 dak), daha sonra 6rnek santrifuj edilerek (1500 rpm de
10 dak) beyaz hiicreleri elde edilmektedir. Beyaz hiicre-
ler, SDS(sodium dodesil siilfat) ve proteinaz K ile bir ge-
ce boyunca 56°C de inkube edilerek membranlar parga-
lanmakta ve proteinler degrade edilmektedir. Inkiibas-
yon sonrast proteinler amonyum asetat ¢ozeltisi ile ¢ok-
tiirilmektedir (3000 rpm de 25 dak santrifuj). Ust faz te-
miz tiipe aktarilarak, izerine absolii alkol eklenip, DNA
elde edilmektedir. % 70 lik alkol ile yikanan DNA 6r-
nekleri TE (tris-EDTA) i¢inde sakland: (+4°C).

DNA 6rneklerinin saflig1 spektrofotometrede (Jasco-
7800, UV/VIS), 260-280 nm dalga boyundaki degerler ol-
clilerek saptandi. 260/280 nm degerleri 1.8+ 1 olan or-
nekler polimeraz zincir reaksiyonu i¢in kullanildi.
1.8+ 1 degerinin altinda olan 6rneklerden tekrar DNA
izolasyonu yapilarak DNA lar saflastrildi. Olgtimleri
yapilan DNA orneklerinin konsantrasyonlar: (mg/ml)
hesaplandi. Hesaplamalar, A 260 x Seyreltme katsayisi x
DNA sabiti (gift zincirli DNA ic¢in bu sabit 50 dir)
= mg/ml formilu ile yapildi.

Saflig1 ve konsantrasyonu (yaklagik 100 nanogram)
hedeflenen diizeyde oldugu saptanan DNA Srneklerinde
HLADQAI1, LDLR, GYPA, HBGG, D7S8 ve GC lo-
kuslarina ait alleller polimeraz zincirleme reaksiyonu
(PCR) ile ¢ogaltildi. Allellerin tayini icin ters dot blot
teknigi kullanildi. Bunun i¢in naylon membranlar {ize-
rinde sabitlestirilmig allel spesifik oligoniikleotid (ASO)
problari ile PCR tirtinii DNA fragmanlarinin hibridizas-
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Tablo 1: Babalik belirlemesinde kullanilan benzemezlik testlerinin siniflamast ve dislama olasiliklar.

Grup a: I. Fenotip inceleme testleri Diglama Olasilig1 (%)
Kan Grubu Sistemleri Tek basina Kiimiilatif
ABO 16
MNS 13 26.9
RH 16 38.6
KEL 4 41.1
P1 3 42.8
FY 6 46.3
JK 6 495
LU 3 51.0
XG 1 51.5
Grup b: Serum proteinleri ve enzim allotipleri
FUT2 2 52.5
EAP/ACP1 13 58.6
AK1 3 59.9
ADA 5 61.9
PGD 3 63.0
PGM1 20 70.4
GPT 6 72.2
ESD 7 74.1
GLO1 7 76.0
HP 7 77.6
GC 18 81.7
IGHG! + IGHG3 (Gm) 20 83.7
IGKC (Km) 6 84.7
C3 8 85.9
BF 8 87.0
TF 13 88.7
P1 18 90.7
PLG 9 91.6
Grup c: HLA Antijenleri
HLA-A+B+C, HLA-DR+DQ 95 99.58
Grup d: II. Genotip inceleme (DNA) testleri Diglama Olasilig1 (%)
DNA parmakizi multilokus problari Tek basina Kiimiilatif
Jetfrey 33.6 ve 33.15 >99 >99
Grup e: DNA profili tek lokus problari

Altils sistem
HLADQA1, LDLR, GYPA,
HBGG, D758, GC >99 >99

Isimlendirmede kullanilan nomenklatiir “Human Gene Mapping Nomenclature Committee” den (4, 19); dislama
olasiliklari Grunbaum ve ark. ilgili makalesinden (1) alinmistir.
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yonu yapildi. PCR amplifikasyonu ve genotipleme igin
Perkin Elmer firmasina ait iki kit (N808-0056 ve IN808-
0057) kullanildi. Amplifikasyon reaksiyonlar: i¢in Per-
kin-Elmer Thermal Cycler 480 kullanild:.

PCR amplifikasyonunda, bir PCR karigimi, 20 ml
ddH20; 40 ml PCR karigimi (biyotin isaretli alt ¢ift pri-
merler, AmpliTag DNA polimeraz, dATP,dGTP,
dCTP, dTTP, reaksiyon solusyonu ve tuzunu iceren ha-
zir bir kit karigimi); 40 ml MgCl, ve 0.1 ng-2 ng/ml
DNA igermektedir. Kullanilan PCR kosullar: ise, 94°C
de 60 sn denatiirasyon, 60°C de 30 sn baglanma, 72°C de
30 sn uzama olmak iizere 32 déngii ve daha sonra 94°C
de 60 sn denatiirasyon, 60°C de 30 sn baglanma, 72°C de
7 dak uzama olmak tizere 1 dongtidir.

Perkin Elmer firmasina ait iki kiti(N808-0056 ve
N808-0057) yapilan, allel spesifik oligoniikleotid (ASO)
problari ile PCR tirtinii DNA fragmanlarinin hibridizas-
yonu islemi, (1) ¢ogaltlmis DNA 6rneklerinin membran
tizerindeki DNA problarina hibridizasyonu, (2) hibridi-
ze olmug PCR trtnlerinin HRP-SA’nin (horseradish pe-
roxidase-streptavidin-enzim konjugati) baglanmsi, (3)
membranlar tizerine bagl, spesifik olarak hibridize ol-
mayan PCR {iriinlerinin uzaklagtirilmasi i¢in yikama is-
lemini igine almaktadir. HLADQA1, LDLR, GYPA,
HBGG, D7S8 ve GC lokuslarinin allellerine ait problar:
tagtyan membranlar, iizerine hibridizasyon ¢ozeltisi ek-
lenerek, 95°C de denatiire edilmis PCR iiriinleri ile hib-
ridize edildi (55°C). Daha sonra membranlar, yitkama so-
lusyonlari ile yikandiktan sonra HRP-SA enzim konju-
gat1 ile eklendi. Membranlar tekrar yikandiktan sonra
renk gelisim ¢ozeltisi ile drneklerin gortintilenmesi ger-
ceklestirildi.

BULGULAR

HLADQA1, LDLR, GYPA, HBGG, D7S8 ve GC
lokuslarinin allel ve genotip frekanslari aralarinda akra-
balik iligkisi olmayan 360 kisi (720 allel) tizerinde belir-
lendi (5,6,7). Buna bagli olarak 1993 yili Mart ayindan
1995 yili Kasim ayina kadar Tirkiye’nin degisik bolgele-
rindeki mahkemelerden gonderilen 96 babalik davast
dosyasinda DNA analizi sonuglarini fenotip analizi so-
nuglari ile birlikte degerlendirildi ve kombine paternite
indeksi ile baba olma olasiliklarini hesaplandi. Burada
kullanilan formiiller Amerika Birlesik Devletleri Saglik
Bakanligi’nin ilgili kitabindan alindi (16).

Bu dosyalarin sonuglar1 Tablo 2A, 2B ve 2C’de ayrin-

uli olarak verilmektedir. Toplam 96 dosyanin 26’sinda
(% 14.5) iddia olunan baba aday1 dislanmaktadir (Grup I
ve II). Bu dosyalarin 12’sinde iddia olunan baba aday1
yalniz DNA incelemesi sonuglari ile diglanmaktadir
(tim dosyalarin %12.5’1; dislanan dosyalarin % 48.1’1);
geriye kalan 14 dosyada ise iddia olunan baba aday:
DNA incelemesinin yaninda fenotip incelemesi ile de
digland: (tiim dosyalarin % 14.5°1; dislanan dosyalarin %
55.7’si) (Tablo 2A).

Iddia olunan baba adayinin DNA ve fenotip analizi
ile dislanamadigi dosyalar ti¢ gruba ayrildi. Bunlar: a)
Grup III: Baba olma olasihigi DNA + fenotip icin
>99.73, yalniz fenotip i¢in <99.73 olan dosyalardir. 52
adettir ve tiim dosyalarin % 54.2’sini olusturmaktadir. b)
Grup IV: Baba olma olasiligt DNA + fenotip icin
>99.73, yalniz fenotip i¢in >99.73 olan dosyalardir. 16
adettir ve tiim dosyalarin % 16.7’sini olusturmaktadir. c)
Grup V: Baba olma olasihigs DNA + fenotip icin
<99.73, iki adettir ve tim dosyalarin % 2.1’ini olustur-
maktadir (Tablo 2B ve 2C).

TARTISMA

Bu ¢aligmanin kapsaminda tilkemizde ilk kez HLAD-
QA1, LDLR, GYPA, HBGG, D7S8 ve GC lokuslarinin
DNA analizleri Adli Tip alaninda kullanilmaya baglandi
ve incelenmesi tamamlanan 96 babalik tayini dosyasinda
elde edilen sonuglar adli mercilerin degerlendirmesine
sunuldu. Fenotip ve DNA incelemelerinin birlikte yiiri-
tildiigii babalik tayini dosyalarinin 26’sinda (%27) iddia
olunan baba aday: cesitli benzemezlik testleri ile dislan-
di. Bu dosyalarin 12 tanesinde (% 12.5) dislama yalniz
DNA analizi ile mimkiin oldu. Fenotip analizleri tek
basina degerlendirildiginde ise diglanan dosya sayisinin
14 adet oldugu, baba adayinin dislandig: dosya oraninin
% 27°den % 14.5%e dustiigi gorildi. Bu sonuglar DNA
analizi yapilmayan dosyalarin % 12.5’inde iddia olunan
baba adayinin diglanamadigini géstermektedir.

Yargitay Tkinci Hukuk Dairesi’nin 1993 yilinda verdi-
gi iki hitkiim (17,18) sonucunda babalik davalar: ile ilgili
bozma kararlari alinmaktadir. Bu hiikiimler babalik da-
valary, irs ve iligkilerinin kugkuya yer birakmayacak nis-
bette agiga ¢ikarilmasi halinde kabul edilebilecegini ve bu
konu icin ilgili benzemezlik testlerinin yapilmasinin ge-
rekliligini belirtmektedir. Yargitay Hukuk Dairesinde
daha 6nce goriilen bir bagka babalik davasinda da benzer

bir bozma karari alinmigtir. Bu bozma kararina gore; da-



Tablo 2A: Babalik belirlenmesi icin yapilan genotip ve fenotip incelemelerinin sonuglar.
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Dosya Kisiler Fenotipler ~ Fenotip DNA Fenotip + DNA

Numarast Sonuglari Lokuslar Sonuglari

Grup I: Yalniz DNA incelemesi ile baba adayinin dislandigr dosyalar

(n=12; %12.5)

1) ADLT41 IBA, A, C + (a,b,0) %99.87 + (1-6) Red (1)

2) ADLT67 IBA, A, C + (a,b,0) %99.90 + (1-6) Red (1)

3) ADLT62 IBA, A, C + (a,b,0) %94.44 + (1-6) Red (1)

4) ADLT77 IBA, A, C + (a,b,0) %98.99 + (1-6) Red (1, 5)

5) ADLT79 IBA, A, C + (a,b,0) %98.04 + (1-6) Red (1)

6) ADLTS81 IBA1,2,A, C + (a,b,0) %92.3IBA1, + (1-6) Red IBA1%99.31IBA2
%85.21BA2

7) ADLT97 IBA, A, C + (a,by0) %98.08 + (1-6) Red (1)

8) ADLT106  IBA, A, C + (a,by0) %90.91 + (1-6) Red (1, 5)

9) ADLT131  IBA, A, C + (a,b,0) %99.04IBA1, + (16 Red IBA1%99.77IBA2
%99.04IBA2

10) ADLT136 IBA, A, C + (a,by0) %99.82 + (1-6 Red (2)

11) ADLT179 1BA, A, C + (a,by0) %93.07 + (1-6 Red (1, 2, 6)

12) ADLT189 IBA, A, C + (a,b,0) %58.62 + Red (3, 4)

Grup II: DNA + Fenotip incelemesi ile baba adayinin dislandigr dosyalar

(n=14; %14.5)

13) ADLT34 IBA,A,C + (a,b,c) Red (a) + (1-6) Red (1)

14) ADLT51  IBA, A, C + (a,b,c) Red (a, b) + (1-6) Red (3, 5)

15) ADLT54 IBA, A, C + (a,b,c) Red (b) + (1-6) Red (6

16) ADLT72 IBA, A, C + (a,b,c) Red (b) + (1-6) Red (1,2, 3, 4)

17) ADLT76  IBA, A, C + (a,b,c) Red (b) + (1-6) Red (5)

18) ADLT86 IBA, A, C + (a,b,c) Red (c) + (1-6) Red (4)

19) ADLT89  IBA,A,C + (a,b,c) Red (a, b) + (1-6) Red (6)

20) ADLT114 1IBA, A, C + (a,b,c) Red (a, ¢) + (1-6) Red (2)

21) ADLT120 1IBA, A, C + (a,b,c) Red (a) + (1-6) Red (3, 4)

22) ADLT121 1IBA, A, C + (a,b,c) Red (a, ¢) + (1-6) Red (1)

23) ADLT130 1IBA,A,C1,C2  + (ab,c) Red (Cl-a, G2-a)  + (1-6) Red (C1-1; C2-1,2,3,4)

24) ADLT181 1IBA, A, C + (a,b,c) Red (a) + (1-6) Red (5)

25) ADLT194 1IBA, A, C1,G2  + (a,b,0) Red (C2-a) + (1-6) Red (C2-1)

26) ADLT211 IBA, A, C + (a,b,0) Red (2, b) + (1-6) Red (3)

IBA: Iddia olunan baba aday1; A: Anne; G: Cocuk; %: Baba olma olasiligy; a: Alyuvar antijenleri; b: Eritrosit enzimle-
ri; ¢: Serum proteinleri; DNA lokus 1: HLADQAT1, 2: LDLR, 3: GYPA, 4: HBGG, 5: D7S8, 6: GC; n=dosya sayist.

vact, ¢ocuk ve davalinin oncelikli olarak fenotip incele-
melerine dayanan benzemezlik testlerinin mutlaka yapil-
mast gerektigi belirtilmis, baba oldugu iddia olunan kisi-
nin % 99.73 oranindan daha az olasilikla baba olabilece-

gi belirlenmis ise, ek fenotip testleri ile sonuca gidilmesi-

nin gerekliligi vurgulanmus, yine de aymi oranda bir so-
nug elde edilemiyor ise DNA tiplemesi yapilmasi imka-
ninin arastirtlmast 6n gorilmistiir. Davalinin baba ola-
mayaca@ olasiliginin tamamen kaldirilip delillerin hep

birlikte takdirinin gerekecegi sonucuna varilmugstir (19).
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Tablo 2B: Babalik belirlenmesi icin yapilan genotip ve fenotip incelemelerinin sonuglar.

Dosya Kisiler Fenotipler Fenotip DNA Fenotip + DNA

Numarasi Sonuglari Lokuslari Sonuglari

Grup III:  Baba adayinin dislanamadigs dosyalar I
(n=52; %54.2) (DNA +{enotip: > %99.73; yalniz fenotip: < %99.73)

27) ADLT18 IBA, A, C + (a,b,0) %96.84 + (1-6) %99.73
28) ADLT43 IBA, A, C + (a,b,c) %98.56 + (1-6) %99.96
29) ADLT45 IBA, A, C + (a,b,0) %99.53 + (1-6) %99.94
30) ADLT46 IBA, A, C + (a,b,c) %99.58 + (1-6) %99.98
31) ADLT47 IBA, A, C + (a,b,0) %90.97 + (1-6) %99.79
32) ADLT53 IBA, A, C + (a,b,0) %98.36 + (1-6) %99.94
33) ADLT55 IBA, A, C + (a,b,0) %99.59 + (1-6) %99.88
34) ADLT57 IBA, A, C + (a,b,0) %98.34 + (1-6) %99.78
35) ADLT59 IBA, A, C + (a,b,0) %96.87 + (1-6) %99.78
36) ADLT60 IBA, A, C + (a,b,c) %99.54 + (1-6) %99.98
37) ADLT61 IBA, A, C + (a,b,0) %99.42 + (1-6) %99.98
38) ADLT66 IBA, A, C + (a,b,0) %98.61 + (1-6) %99.81
39) ADLT73 IBA, A, C + (a,b,0) %99.56 + (1-6) %99.99
40) ADLT75 IBA, A, C + (a,b,c) %97.34 + (1-6) %99.84
41) ADLT78 IBA, A, C + (a,b,0) %99.49 + (1-6) %99.90
42) ADLTS80 IBA, A, C + (a,b,c) %99.47 + (1-6) %99.99
43) ADLTS2 IBA, A, C + (a,b,0) %99.80 + (1-6) %99.99
44) ADLTS3 IBA, A, C + (a,b,c) %97.97 + (1-6) %99.95
45) ADLTS7 IBA, A, C + (a,b,0) %95.53 + (1-6) %99.89
46) ADLT91 IBA, A, C + (a,b,c) %98.70 + (1-6) %99.93
47) ADLT92 IBA, A, C + (a,b,0) %97.84 + (1-6) %99.92
48) ADLT94 IBA, A, C + (a,b,c) %99.53 + (1-6) %99.74
49) ADLT101 IBA, A, C + (a,b,0) %97.60 + (1-6) %99.77
50) ADLT104 IBA, A, C + (a,b,c) %89.32 + (1-6) %99.99
51) ADLT122 IBA, A, C + (a,b,0) %97.60 + (1-6) %99.99
52) ADLT124 IBA, A, C + (a,b,c) %98.82 + (1-6) %99.89
53) ADLT126 IBA, A, C + (a,b,0) %99.37 + (1-6) %99.98
54) ADLT133 IBA, A, C + (a,b,c) %97.38 + (1-6) %99.98
55) ADLT138 IBA, A, C + (a,b,0) %98.75 + (1-6) %99.91
56) ADLT140 IBA, A, C + (a,b,c) %90.77 + (1-6) %99.97
57) ADLT142 IBA, A, C + (a,b,0) %99.71 + (1-6) %99.92
58) ADLT144 IBA, A, C + (a,b,c) %96.65 + (1-6) %99.88
59) ADLT145 IBA, A, C + (a,b,0) %92.79 + (1-6) %99.79
60) ADLT147 IBA, A, C + (a,b,c) %99.50 + (1-6) %99.98
61) ADLT150 IBA, A, C + (a,b,0) %98.77 + (1-6) %99.89
62) ADLT154 IBA, A, C + (a,b,c) %98.18 + (1-6) %99.97
63) ADLT156 IBA, A, C + (a,b,0) %99.36 + (1-6) %99.99
64) ADLT157 IBA, A, C + (a,b,c) %99.02 + (1-6) %99.95
65) ADLT160 IBA, A, C + (a,b,0) %99.52 + (1-6) %99.96
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Dosya Kisiler Fenotipler ~ Fenotip DNA Fenotip + DNA
Numarast Sonuglari Lokuslar Sonuglari
66) ADLT162 1IBA, A, C + (a,b,0) %99.61 + (1-6) %99.97
67) ADLT163 IBA, A, C + (a,b,c) %96.81 + (1-6) %99.73
68) ADLT166 IBA, A, C + (a,b,0) %99.42 + (1-6) %99.93
69) ADLT169 1IBA, A, C + (a,b,c) %97.93 + (1-6) %99.82
70) ADLT170 IBA, A, C + (a,b,0) %99.54 + (1-6) %99.85
71) ADLT177 1BA, A, C + (a,b,c) %98.17 + (1-6) %99.94
72) ADLT187 1IBA, A, C + (a,b,0) %96.26 + (1-6) %99.91
73) ADLT188 1IBA, A, C + (a,b,c) %94.64 + (1-6) %99.79
74) ADLT190 1IBA, A, C + (a,b,0) %90.37 + (1-6) %99.76
75) ADLT27  IBA,A,C1,2  + (a,b,0) %95 C1; %98 C2  + (1-6) %99.95 C1;%99.95C2
76) ADLT65 1BA,A,C1,2  + (ab,) %99.9 C1; %98.2  + (1-6) %99.99 C1;%99.96C2
77) ADLT118 IBA,A,C1,2  + (a,b,0) %79.7 C1; %95.7  + (1-6) %99.93 C1;%99.99C2
78) ADLT194 1BA,A,C1,2  + (ab,) %99.3 C1 + (1-6) %99.78 C1

IBA: Iddia olunan baba aday1; A: Anne; C: Cocuk; %: Baba olma olasiligy; a: Alyuvar antijenleri; b: Eritrosit enzimle-
ri; ¢: Serum proteinleri; DNA lokus 1: HLADQAT, 2: LDLR, 3: GYPA, 4: HBGG, 5: D7S8, 6: GC; n=dosya sayis1.

Biz de bu kararlar1 dikkate alarak iddia olunan baba
adayinin yalniz DNA analizi ile dislanabildigi 12 dosya-
da yalniz fenotip incelemelerine dayanan baba olma ola-
siliklar1 hesaplandi (Tablo 1). Her ne kadar dosyalarin
dokuz tanesinde 99.73 degerine ulagilamamakta, bu so-
nug ise DNA analizini gerekli kilmaktaysa da diger ii¢
dosyadan elde edilen sonuglar dikkat gekicidir. $6yle ki,
bu {i¢ dosyada baba olma olasiligt degerleri % 99.90, %
99.87 ve % 99.82 olarak bulundu. 99.73 degerinin iizerin-
de olan bu ii¢ deger iddia olunan baba adayinin baba ola-
bilirliginin adli makamlarca bir hitkme baglanmasini
saglayabilecek diizeydedir. Boyle bir sonug adaletin yeri-
ne gelmemesinin miimkiin olabilecegini ve benzemezlik
testlerinin segiminde diglama olasilig1 en yiiksek olan sis-
temin kullanilmasinin gerekliligini gostermektedir. Bu-
na dayanarak, fenotip analizleri ile iddia olunan baba
adayinin dislanamadig babalik davasi dosyalarimn ti-
miinde, 99.73 degeri g6z 6ntine alinmaksizin, DNA ana-
lizlerinin yapilmasini 6nermekteyiz. Ozellikle bu ii¢
dosyanin toplam dosyalarin % 3.1’ini olusturdugu goz
ontine alinirsa, DNA analizlerinin gerekliligi daha 1y1
vurgulanmis olmaktadir.

Iddia olunan baba adayinin fenotip ve DNA analizi ile

11

diglanamadigt 70 adet dosyada paternite indeksi ve baba
olma olasig1 belirlendi. Her iki analiz metodunun birlikte
degerlendirmeye alinmasi ile yapilan hesaplamalarda dos-
yalarin % 97’sinde 99.73 degerinin iizerine ¢ikildig1 gorii-
liirken; yalniz fenotip analizi sonuglar1 gz oniine alina-
rak yapilan hesaplamalarda dosyalarin % 23’tinde 99.73
degerinin iizerine gikilabilmektedir. Bu degerler de DNA
analizlerinin gerekliligini bir kez daha vurgulamaktadur.

Tleri teknolojiye sahip iilkelerde yapilan babalik tayi-
ni incelemelerinde son yillarda DNA analizleri benze-
mezlik testleri arasinda 6n plana ¢ikmig bulunmaktadir
(20). Bu galismanin sonuglarida babalik tayinlerinde ay1-
rim giictiniin miimkiin olan en yiiksek seviyeye cikaril-
masinin gerekliligini gosterildi ve tilkemizde yapilan ba-
balik tayini davalarinda DNA’ya bagli benzemezlik test-
lerinin kullaniminin gerekliligini gindeme getirdi.

Bu caligma ile, iilkemizde ilk kez HLADQAI,
LDLR, GYPA, HBGG, D7S8 ve GC lokuslarinin DNA
analizleri adli tip alaninda kullanilmaya baglandi. Bu ilk
uygulamadan sonra, Adli Tip Kurumu’nun sevk ve yon-
lendirmesi ile, DNA analizleri, Adli Tip alaninda son 7-
8 yildir degisik merkez ve birimlerde caligilmaya ve ra-

por verilmeye baslandi.
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Tablo 2C: Babalik belirlenmesi icin yapilan genotip ve fenotip incelemelerinin sonuglar:.

Dosya Kisiler Fenotipler Fenotip DNA Fenotip + DNA
Numarast Sonuglari Lokuslar1 Incelemesi Sonuglar1
Grup IV: Baba adayinin dislanamadigs dosyalar 11

(m=16; %16.7) (DNA + fenotip> %99.73; yalniz fenotip > %99.73)

79) ADLT48 iBA, A, C + (aby) %99.88 + (1-6) %99.98
80) ADLT49 iBA, A, C + (a,b,0) %99.91 + (1-6) %99.99
81) ADLT56 iBA, A, C + (abyo) %99.93 + (1-6) %99.99
82) ADLT68 iBA, A, C + (abyo) %99.84 + (1-6) %99.98
83) ADLT71 iBA, A, C + (abyo) %99.90 + (1-6) %99.99
84) ADLTS84 IBA, A, C + (a,b,0) %99.74 + (1-6) %99.98
85) ADLTS85 iBA, A, C + (a,by0) %99.97 + (1-6) %99.99
86) ADLTSS iBA, A, C + (abyo) %99.93 + (1-6) %99.99
87) ADLT100  iBA, A, C + (a,by0) %99.79 + (1-6) %99.97
88) ADLT113  IBA, A, C + (abyo) %99.94 + (1-6) %99.99
89) ADLT115  IBA, A, C + (abyo) %99.96 + (1-6) %99.99
90) ADLT125  IBA, A, C + (abyo) %99.92 + (1-6) %99.89
91) ADLT172  IBA, A, C + (abyo) %99.97 + (1-6) %99.99
92) ADLT180  IBA, A, C + (abyo) %99.99 + (1-6) %99.95
93) ADLT183  IBA, A, C + (abyo) %99.81 + (1-6) %99.99
94)ADLT192 iBA, A, C + (abyo) %99.93 + (1-6) %99.99
Grup V:  Baba adayinin dislanamadigi dosyalar 111

(n=2; %2.1) (DNA + fenotip < %99.73; yalniz fenotip < %99.73)

95) ADLT37  IBA, A, C + (a,b) %94.50 + (1-6) %99.54

96) ADLT40  IBA, A, C + (a,b) %77.82 + (1-6) %99.58

IBA: Iddia olunan baba aday1; A: Anne; G: Cocuk; %: Baba olma olasiligy; a: Alyuvar antijenleri; b: Eritrosit enzimle-
ri; ¢ Serum proteinleri; DNA lokus 1: HLADQAT1, 2: LDLR, 3: GYPA, 4: HBGG, 5: D7S8, 6: GC; n=dosya says1.
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