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�ZET

Molek�ler genetiÛin son yÝllarda g�sterdiÛi hÝzlÝ gelißim,
babalÝk tayini davalarÝnda kullanÝlan benzemezlik testleri arasÝ-
na DNA analizinin de girmesine yol a�mÝßtÝr. Bu test diÛer
benzemezlik testleri ile karßÝlaßtÝrÝldÝÛÝnda, ayrÝm g�c� en y�k-
sek olanÝdÝr. Adli ama�lÝ DNA analizlerinin �lkemizde kulla-
nÝmÝ i�in Deneysel TÝp AraßtÝrma Enstit�s� ve Adli TÝp Kuru-
mu 1993 yÝlÝ Mart ayÝndan itibaren ortaklaßa bir �alÝßma baßla-
tÝldÝ. Bu �alÝßmanÝn kapsamÝnda babalÝÛÝn belirlenmesini ama�-
layan benzemezlik testleri arasÝna DNA analizi eklendi. S�z
konusu DNA analizi i�in T�rk toplumunda allel ve genotip
frekanslarÝ belirlenmiß olan altÝ genomik lokus se�ildi. Bunlar
HLADQA1, LDLR, GYPA, HBGG, D7S8 ve GC lokuslarÝ-
dÝr. Genotip ve fenotip incelemeleri birlikte y�r�t�len 96 dos-
yanÝn 26ÕsÝnda baba olduÛu iddia olunan davalÝ dÝßlandÝ. Bu 26
dosyanÝn 12 tanesinde babalÝÛÝn reddi yalnÝz DNA analizi ile
m�mk�n oldu. Fenotip incelemesi ile babalÝÛÝn reddi m�mk�n
olmayan dosyalarÝn �� tanesinde ilgili baba adaylarÝnÝn baba ol-
ma olasÝlÝklarÝ yalnÝz fenotip testleri g�z �n�ne alÝndÝÛÝnda %
99.90, % 99.87 ve % 99.82 olarak hesaplanmÝß olmasÝna raÛmen
DNA analizinin kullanÝmÝ ile bu kißiler dÝßlandÝ. DNA ve fe-
notip analizleri ile baba adayÝnÝn dÝßlanamadÝÛÝ diÛer 70 dosya-
nÝn 68Õinde ise baba olma olasÝlÝÛÝ %99.73 ve �zerinde bulundu.
Bu sonu�lar babalÝÛÝn belirlenmesi i�in kullanÝlan benzemezlik
testleri arasÝnda DNA analizlerinin kullanÝmÝnÝn gerekliliÛini
g�ndeme getirdi. 

Anahtar kelimeler: DNA analizi, babalÝk tayini, PCR,

HLADQA1, LDLR, GYPA, HBGG, D7S8, GC 

SUMMARY

DNA analysis for paternity determination has been in use
since March 1993 in Turkey. This was accomplished with the
collaboration of Istanbul University, Institute for Experimen-
tal Medicine (DETAM) and Council of Forensic Medicine, Mi-
nistry of Justice. The allele and genotype frequencies of six ge-
nomic loci (HLADQA1, LDLR, GYPA, HBGG, D7S8 and
GC) have been determined in the Turkish population. These
six polymorphic loci were used in the analysis of 96 cases of dis-
puted paternity. In 26 of these 96 cases, the putative father was
excluded. In 12 of these 26 cases, exclusion was possible by
DNA analysis alone. It is striking that in three of these DNA-
based exclusions, phenotype analysis alone resulted in attribu-
tion of the paternity with 99.90 %, 99.87 % and 99.82% certa-
inty. In the remaining 70 cases for whom paternity could not
be excluded either by DNA or phenotype analyses, paternity
index values were determined. Attribution of the paternity was
done with over 99.73 % certainty in 68 cases. 

Key words: DNA analysis, paternity, PCR, HLADQA1,

LDLR, GYPA, HBGG, D7S8, GC

GÜRÜÞ
G�n�m�zde, babalÝÛÝn belirlemesinde kullanÝlan

benzemezlik testleri fenotip ve genotip incelemeleri ola-



rak ikiye ayrÝlmaktadÝr. Fenotip incelemelerinde kan
grubu sistemleri, serum proteinleri, enzim allotipleri ve
l�kosit antijenleri (1,2); genotip incelemelerinde DNA
polimorfizmleri kullanÝlmaktadÝr (3, 4). DNA polimor-
fizmi terimi DNA molek�l�n�n yapÝsÝnda bulunan n�k-
leik asitlerin kißiler arasÝnda normalde olabilen dizilim
farklÝlÝÛÝnÝ ifade etmektedir. Bu polimorfik DNA dizile-
ri ÒDNA profiliÓ ve/veya ÒDNA parmakiziÓ tayini me-
todlarÝ ile belirlenebilmektedir. DNA profili tayini i�in
se�ilen n�kleik asit probu genomda tek bir lokusun allel-
lerini belirlerken, DNA parmakizi tayini i�in kullanÝlan
n�kleik asit probu aynÝ anda birden fazla genomik loku-
sun allelleri hakkÝnda bilgi vermektedir (2). BabalÝÛÝn be-
lirlemesinde kullanÝlan bir benzemezlik testinin ayÝrÝm
g�c�, o testin dÝßlama olasÝlÝÛÝ ile doÛru orantÝlÝ olarak
deÛißmektedir. Tablo 1Õde de g�r�ld�Û� gibi benzemez-
lik testleri i�inde dÝßlama olasÝlÝÛÝ en y�ksek olanÝ geno-
tip incelemesi testleri yani DNA analizidir. DÝßlama ola-
sÝlÝÛÝ insan l�kosit antijen sistemleri (HLA) hari� diÛer
fenotip inceleme testleri i�in tek baßÝna ele alÝndÝÛÝnda %
1-20 gibi d�ß�k deÛerlerde seyretmekte, deÛerlendirme
k�m�latif olarak yapÝldÝÛÝnda ise ancak % 91.6 seviyesi-
ne ulaßÝlabilmektedir. DÝßlama olasÝlÝÛÝ HLA-antijenleri
i�in tek baßÝna % 95, diÛer fenotip inceleme testleri ile
k�m�latif olarak ise % 99.58 deÛeri civarÝndadÝr. Halbu-
ki bu oran yalnÝz baßÝna genotip inceleme testlerinde %
99Õun �zerine �Ýkmakta, DNA profili tayini i�in kullanÝ-
lan altÝ polimorfik lokus i�in ise yaklaßÝk % 99.97 olmak-
tadÝr. Bu dÝßlama olasÝlÝÛÝ deÛerlerininde ortaya koyduÛu
gibi, g�n�m�zde var olan benzemezlik testleri i�inde en
g��l� olanÝ DNA analizidir. Bunun nedeni polimor-
fizmÕlere en fazla olarak DNA molek�l�nde rastlanÝlma-
sÝdÝr. Üßte bu polimorfik DNA dizilerinin analizine daya-
nan genotip incelemeleri 1980Õli yÝllarÝn ikinci yarÝsÝn-
dan baßlayarak bazÝ �lkelerde Adli TÝp alanÝnda uygula-
maya girmißtir (2,3,4).

T�rkiyeÕde DNAÕya baÛlÝ kimlik belirleme teknolo-
jisinin adli tÝp ve �zellikle babalÝk tayini alanÝnda uygu-
lamaya girmesi i�in bu �alÝßma baßlatÝldÝ. Bu ama�la, ilk
olarak altÝ farklÝ genomik lokusun allel ve genotip fre-
kanslarÝnÝ T�rk toplumunda belirlendi (5,6,7). Bunlar in-
san l�kosit antijeni DQ a (HLADQ A1) (8, 9), d�ß�k yo-
Ûunluklu lipoprotein resept�r� (LDLR) (10), glikoforin
(GYPA) (11), hemoglobin G gammaglobin (HBGG)
(12), D7S8 (13) ve gruba �zg� bileßen (GC) (14) lokusla-
rÝdÝr. Mart 1993Õden KasÝm 1995Õe kadar Adli TÝp Kuru-

mu ile ortaklaßa 96 babalÝk tayini dosyasÝ �zerinde �alÝ-
ßÝldÝ. 

GERE� VE Y�NTEM
96 babalÝk tayini dosyasÝ kapsamÝnda T�rkiyeÕnin de-

Ûißik b�lgelerinden gelen toplam 294 bireye ait kan �rne-
Ûi incelendi. Adli TÝp Kurumu tarafÝndan y�r�t�len fe-
notip incelemelerinde klasik hemogenetik metodlarÝ kul-
lanÝlarak, kÝrmÝzÝ kan h�creleri antijenleri (ABO, RH,
MNS, KEL, FY, JK) ve enzimleri (AK1, PGM1, ESD,
GLO1, EAP/ACP1) ile serum proteinleri (GC, TF) sap-
tandÝ (1, 2). 

Deneysel TÝp AraßtÝrma Enstit�s�, Genetik Anabi-
lim DalÝÕnda y�r�t�len DNA analizleri i�in ilgili kißiler-
den 1-10 ml. kan �rnekleri vakumlu ve EDTAÕlÝ t�pler
i�ine alÝndÝ ve proteinazK-tuzla ��kt�rme metodu ile
DNA izole edildi (15). Bu DNA izolasyon metodu ile,
ilk once kÝrmÝzÝ kan h�creleri par�alanmakta (+4oC de
30 dak), daha sonra �rnek santrifuj edilerek (1500 rpm de
10 dak) beyaz h�creleri elde edilmektedir. Beyaz h�cre-
ler, SDS(sodium dodesil s�lfat) ve proteinaz K ile bir ge-
ce boyunca 56oC de inkube edilerek membranlar par�a-
lanmakta ve proteinler degrade edilmektedir. Ünk�bas-
yon sonrasÝ proteinler amonyum asetat ��zeltisi ile ��k-
t�r�lmektedir (3000 rpm de 25 dak santrifuj). �st faz te-
miz t�pe aktarÝlarak, �zerine absol� alkol eklenip, DNA
elde edilmektedir. % 70 lik alkol ile yÝkanan DNA �r-
nekleri TE (tris-EDTA) i�inde saklandÝ (+4oC). 

DNA �rneklerinin saflÝÛÝ spektrofotometrede (Jasco-
7800, UV/VIS), 260-280 nm dalga boyundaki deÛerler �l-
��lerek saptandÝ. 260/280 nm deÛerleri 1.8±1 olan �r-
nekler polimeraz zincir reaksiyonu i�in kullanÝldÝ.
1.8±1 deÛerinin altÝnda olan �rneklerden tekrar DNA
izolasyonu yapÝlarak DNA lar saflaßtÝrÝldÝ. �l��mleri
yapÝlan DNA �rneklerinin konsantrasyonlarÝ (mg/ml)
hesaplandÝ. Hesaplamalar, A 260 x Seyreltme katsayÝsÝ x
DNA sabiti (�ift zincirli DNA i�in bu sabit 50 dir)
= mg/ml form�l� ile yapÝldÝ. 

SaflÝÛÝ ve konsantrasyonu (yaklaßÝk 100 nanogram)
hedeflenen d�zeyde olduÛu saptanan DNA �rneklerinde
HLADQA1, LDLR, GYPA, HBGG, D7S8 ve GC lo-
kuslarÝna ait alleller polimeraz zincirleme reaksiyonu
(PCR) ile �oÛaltÝldÝ. Allellerin tayini i�in ters dot blot
tekniÛi kullanÝldÝ. Bunun i�in naylon membranlar �ze-
rinde sabitleßtirilmiß allel spesifik oligon�kleotid (ASO)
problarÝ ile PCR �r�n� DNA fragmanlarÝnÝn hibridizas-
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Tablo 1:  BabalÝk belirlemesinde kullanÝlan benzemezlik testlerinin sÝnÝflamasÝ ve dÝßlama olasÝlÝklarÝ.

Grup a: I. Fenotip inceleme testleri DÝßlama OlasÝlÝÛÝ (%)

Kan Grubu Sistemleri Tek baßÝna K�m�latif
ABO 16
MNS 13 26.9
RH 16 38.6
KEL 4 41.1
P1 3 42.8
FY 6 46.3
JK 6 49.5
LU 3 51.0
XG 1 51.5

Grup b: Serum proteinleri ve enzim allotipleri

FUT2 2 52.5
EAP/ACP1 13 58.6
AK1 3 59.9
ADA 5 61.9
PGD 3 63.0
PGM1 20 70.4
GPT 6 72.2
ESD 7 74.1
GLO1 7 76.0
HP 7 77.6
GC 18 81.7
IGHG1 + IGHG3 (Gm) 20 83.7
IGKC (Km) 6 84.7
C3 8 85.9
BF 8 87.0
TF 13 88.7
P1 18 90.7
PLG 9 91.6

Grup c: HLA Antijenleri
HLA-A+B+C, HLA-DR+DQ 95 99.58

Grup d: II. Genotip inceleme (DNA) testleri DÝßlama OlasÝlÝÛÝ (%)

DNA parmakizi multilokus problarÝ Tek baßÝna K�m�latif
Jeffrey 33.6 ve 33.15 >99 >99

Grup e: DNA profili tek lokus problarÝ
AltÝlÝ sistem
HLADQA1, LDLR, GYPA, 
HBGG, D7S8, GC >99 >99

Üsimlendirmede kullanÝlan nomenklat�r ÒHuman Gene Mapping Nomenclature CommitteeÓ den (4, 19); dÝßlama
olasÝlÝklarÝ Grunbaum ve ark. ilgili makalesinden (1) alÝnmÝßtÝr. 



yonu yapÝldÝ. PCR amplifikasyonu ve genotipleme i�in
Perkin Elmer firmasÝna ait iki kit (N808-0056 ve N808-
0057) kullanÝldÝ. Amplifikasyon reaksiyonlarÝ i�in Per-
kin-Elmer Thermal Cycler 480 kullanÝldÝ.

PCR amplifikasyonunda, bir PCR karÝßÝmÝ, 20 ml
ddH2O; 40 ml PCR karÝßÝmÝ (biyotin ißaretli altÝ �ift pri-
merler, AmpliTaq DNA polimeraz, dATP,dGTP,
dCTP, dTTP, reaksiyon solusyonu ve tuzunu i�eren ha-
zÝr bir kit karÝßÝmÝ); 40 ml MgCl2 ve 0.1 ng-2 ng/ml
DNA i�ermektedir. KullanÝlan PCR koßullarÝ ise, 94oC
de 60 sn denat�rasyon, 60oC de 30 sn baÛlanma, 72oC de
30 sn uzama olmak �zere 32 d�ng� ve daha sonra 94oC
de 60 sn denat�rasyon, 60oC de 30 sn baÛlanma, 72oC de
7 dak uzama olmak �zere 1 d�ng�d�r.

Perkin Elmer firmasÝna ait iki kiti(N808-0056 ve
N808-0057) yapÝlan, allel spesifik oligon�kleotid (ASO)
problarÝ ile PCR �r�n� DNA fragmanlarÝnÝn hibridizas-
yonu ißlemi, (1) �oÛaltÝlmÝß DNA �rneklerinin membran
�zerindeki DNA problarÝna hibridizasyonu, (2) hibridi-
ze olmuß PCR �r�nlerinin HRP-SAÕnÝn (horseradish pe-
roxidase-streptavidin-enzim konjugatÝ) baÛlanmsÝ, (3)
membranlar �zerine baÛlÝ, spesifik olarak hibridize ol-
mayan PCR �r�nlerinin uzaklaßtÝrÝlmasÝ i�in yÝkama iß-
lemini i�ine almaktadÝr. HLADQA1, LDLR, GYPA,
HBGG, D7S8 ve GC lokuslarÝnÝn allellerine ait problarÝ
taßÝyan membranlar, �zerine hibridizasyon ��zeltisi ek-
lenerek, 95oC de denat�re edilmiß PCR �r�nleri ile hib-
ridize edildi (55oC). Daha sonra membranlar, yÝkama so-
lusyonlarÝ ile yÝkandÝktan sonra HRP-SA enzim konju-
gatÝ ile eklendi. Membranlar tekrar yÝkandÝktan sonra
renk gelißim ��zeltisi ile �rneklerin g�r�nt�lenmesi ger-
�ekleßtirildi.

BULGULAR 
HLADQA1, LDLR, GYPA, HBGG, D7S8 ve GC

lokuslarÝnÝn allel ve genotip frekanslarÝ aralarÝnda akra-
balÝk ilißkisi olmayan 360 kißi (720 allel) �zerinde belir-
lendi (5,6,7). Buna baÛlÝ olarak 1993 yÝlÝ Mart ayÝndan
1995 yÝlÝ KasÝm ayÝna kadar T�rkiyeÕnin deÛißik b�lgele-
rindeki mahkemelerden g�nderilen 96 babalÝk davasÝ
dosyasÝnda DNA analizi sonu�larÝnÝ fenotip analizi so-
nu�larÝ ile birlikte deÛerlendirildi ve kombine paternite
indeksi ile baba olma olasÝlÝklarÝnÝ hesaplandÝ. Burada
kullanÝlan form�ller Amerika Birleßik Devletleri SaÛlÝk
BakanlÝÛÝÕnÝn ilgili kitabÝndan alÝndÝ (16). 

Bu dosyalarÝn sonu�larÝ Tablo 2A, 2B ve 2CÕde ayrÝn-

tÝlÝ olarak verilmektedir. Toplam 96 dosyanÝn 26ÕsÝnda
(% 14.5) iddia olunan baba adayÝ dÝßlanmaktadÝr (Grup I
ve II). Bu dosyalarÝn 12Õsinde iddia olunan baba adayÝ
yalnÝz DNA incelemesi sonu�larÝ ile dÝßlanmaktadÝr
(t�m dosyalarÝn %12.5Õi; dÝßlanan dosyalarÝn % 48.1Õi);
geriye kalan 14 dosyada ise iddia olunan baba adayÝ
DNA incelemesinin yanÝnda fenotip incelemesi ile de
dÝßlandÝ (t�m dosyalarÝn % 14.5Õi; dÝßlanan dosyalarÝn %
55.7Õsi) (Tablo 2A). 

Üddia olunan baba adayÝnÝn DNA ve fenotip analizi
ile dÝßlanamadÝÛÝ dosyalar �� gruba ayrÝldÝ. Bunlar: a)
Grup III: Baba olma olasÝlÝÛÝ DNA + fenotip i�in
>99.73, yalnÝz fenotip i�in <99.73 olan dosyalardÝr. 52
adettir ve t�m dosyalarÝn % 54.2Õsini olußturmaktadÝr. b)
Grup IV: Baba olma olasÝlÝÛÝ DNA + fenotip i�in
>99.73, yalnÝz fenotip i�in >99.73 olan dosyalardÝr. 16
adettir ve t�m dosyalarÝn % 16.7Õsini olußturmaktadÝr. c)
Grup V: Baba olma olasÝlÝÛÝ DNA + fenotip i�in
<99.73, iki adettir ve t�m dosyalarÝn % 2.1Õini olußtur-
maktadÝr (Tablo 2B ve 2C).

TARTIÞMA
Bu �alÝßmanÝn kapsamÝnda �lkemizde ilk kez HLAD-

QA1, LDLR, GYPA, HBGG, D7S8 ve GC lokuslarÝnÝn
DNA analizleri Adli TÝp alanÝnda kullanÝlmaya baßlandÝ
ve incelenmesi tamamlanan 96 babalÝk tayini dosyasÝnda
elde edilen sonu�lar adli mercilerin deÛerlendirmesine
sunuldu. Fenotip ve DNA incelemelerinin birlikte y�r�-
t�ld�Û� babalÝk tayini dosyalarÝnÝn 26ÕsÝnda (%27) iddia
olunan baba adayÝ �eßitli benzemezlik testleri ile dÝßlan-
dÝ. Bu dosyalarÝn 12 tanesinde (% 12.5) dÝßlama yalnÝz
DNA analizi ile m�mk�n oldu. Fenotip analizleri tek
baßÝna deÛerlendirildiÛinde ise dÝßlanan dosya sayÝsÝnÝn
14 adet olduÛu, baba adayÝnÝn dÝßlandÝÛÝ dosya oranÝnÝn
% 27Õden % 14.5Õe d�ßt�Û� g�r�ld�. Bu sonu�lar DNA
analizi yapÝlmayan dosyalarÝn % 12.5Õinde iddia olunan
baba adayÝnÝn dÝßlanamadÝÛÝnÝ g�stermektedir. 

YargÝtay Ükinci Hukuk DairesiÕnin 1993 yÝlÝnda verdi-
Ûi iki h�k�m (17,18) sonucunda babalÝk davalarÝ ile ilgili
bozma kararlarÝ alÝnmaktadÝr. Bu h�k�mler babalÝk da-
valarÝ, irs ve ilißkilerinin kußkuya yer bÝrakmayacak nis-
bette a�ÝÛa �ÝkarÝlmasÝ halinde kabul edilebileceÛini ve bu
konu i�in ilgili benzemezlik testlerinin yapÝlmasÝnÝn ge-
rekliliÛini belirtmektedir. YargÝtay Hukuk Dairesinde
daha �nce g�r�len bir baßka babalÝk davasÝnda da benzer
bir bozma kararÝ alÝnmÝßtÝr. Bu bozma kararÝna g�re;   da-
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vacÝ, �ocuk ve davalÝnÝn �ncelikli olarak fenotip incele-
melerine dayanan benzemezlik testlerinin mutlaka yapÝl-
masÝ gerektiÛi belirtilmiß, baba olduÛu iddia olunan kißi-
nin % 99.73 oranÝndan daha az olasÝlÝkla baba olabilece-
Ûi belirlenmiß ise, ek fenotip testleri ile sonuca gidilmesi-

nin gerekliliÛi vurgulanmÝß, yine de aynÝ oranda bir so-
nu� elde edilemiyor ise DNA tiplemesi yapÝlmasÝ imka-
nÝnÝn araßtÝrÝlmasÝ �n g�r�lm�ßt�r. DavalÝnÝn baba ola-
mayacaÛÝ olasÝlÝÛÝnÝn tamamen kaldÝrÝlÝp delillerin hep
birlikte takdirinin gerekeceÛi sonucuna varÝlmÝßtÝr (19).
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Tablo 2A: BabalÝk belirlenmesi i�in yapÝlan genotip ve fenotip incelemelerinin sonu�larÝ.

Dosya Kißiler Fenotipler Fenotip DNA Fenotip + DNA 

NumarasÝ Sonu�larÝ LokuslarÝ Sonu�larÝ

Grup I: YalnÝz DNA incelemesi ile baba adayÝnÝn dÝßlandÝÛÝ dosyalar
(n=12; %12.5)
1) ADLT41 ÜBA, A, � + (a,b,c) %99.87 + (1-6) Red (1)
2) ADLT67 ÜBA, A, � + (a,b,c) %99.90 + (1-6) Red (1)
3) ADLT62 ÜBA, A, � + (a,b,c) %94.44 + (1-6) Red (1)
4) ADLT77 ÜBA, A, � + (a,b,c) %98.99 + (1-6) Red (1, 5)
5) ADLT79 ÜBA, A, � + (a,b,c) %98.04 + (1-6) Red (1)
6) ADLT81 ÜBA1,2, A, � + (a,b,c) %92.3ÜBA1, + (1-6) Red ÜBA1%99.31ÜBA2

%85.2ÜBA2
7) ADLT97 ÜBA, A, � + (a,b,c) %98.08 + (1-6) Red (1)
8) ADLT106 ÜBA, A, � + (a,b,c) %90.91 + (1-6) Red (1, 5)
9) ADLT131 ÜBA, A, � + (a,b,c) %99.04ÜBA1, + (1-6) Red ÜBA1%99.77ÜBA2

%99.04ÜBA2
10) ADLT136 ÜBA, A, � + (a,b,c) %99.82 + (1-6) Red (2)
11) ADLT179 ÜBA, A, � + (a,b,c) %93.07 + (1-6) Red (1, 2, 6)
12) ADLT189 ÜBA, A, � + (a,b,c) %58.62 + (1-6) Red (3, 4)

Grup II:            DNA + Fenotip incelemesi ile baba adayÝnÝn dÝßlandÝÛÝ dosyalar
(n=14; %14.5)
13) ADLT34 ÜBA, A, � + (a,b,c) Red (a) + (1-6) Red (1)
14) ADLT51 ÜBA, A, � + (a,b,c) Red (a, b) + (1-6) Red (3, 5)
15) ADLT54 ÜBA, A, � + (a,b,c) Red (b) + (1-6) Red (6)
16) ADLT72 ÜBA, A, � + (a,b,c) Red (b) + (1-6) Red (1, 2, 3, 4)
17) ADLT76 ÜBA, A, � + (a,b,c) Red (b) + (1-6) Red (5)
18) ADLT86 ÜBA, A, � + (a,b,c) Red (c) + (1-6) Red (4)
19) ADLT89 ÜBA, A, � + (a,b,c) Red (a, b) + (1-6) Red (6)
20) ADLT114 ÜBA, A, � + (a,b,c) Red (a, c) + (1-6) Red (2)
21) ADLT120 ÜBA, A, � + (a,b,c) Red (a) + (1-6) Red (3, 4)
22) ADLT121 ÜBA, A, � + (a,b,c) Red (a, c) + (1-6) Red (1)
23) ADLT130 ÜBA, A, �1,�2 + (a,b,c) Red (�1-a, �2-a) + (1-6) Red (�1-1; �2-1,2,3,4)
24) ADLT181 ÜBA, A, � + (a,b,c) Red (a) + (1-6) Red (5)
25) ADLT194 ÜBA, A, �1,�2 + (a,b,c) Red (�2-a) + (1-6) Red (�2-1)
26) ADLT211 ÜBA, A, � + (a,b,c) Red (a, b) + (1-6) Red (3)

ÜBA: Üddia olunan baba adayÝ; A: Anne; �: �ocuk; %: Baba olma olasÝlÝÛÝ; a: Alyuvar antijenleri; b: Eritrosit enzimle-
ri; c: Serum proteinleri; DNA lokus 1: HLADQA1, 2: LDLR, 3: GYPA, 4: HBGG, 5: D7S8, 6: GC; n=dosya sayÝsÝ.
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Tablo 2B: BabalÝk belirlenmesi i�in yapÝlan genotip ve fenotip incelemelerinin sonu�larÝ.

Dosya Kißiler Fenotipler Fenotip DNA Fenotip + DNA 

NumarasÝ Sonu�larÝ LokuslarÝ Sonu�larÝ

Grup III: Baba adayÝnÝn dÝßlanamadÝÛÝ dosyalar I
(n=52; %54.2)   (DNA+fenotip:>%99.73; yalnÝz fenotip: <%99.73)
27) ADLT18 ÜBA, A, � + (a,b,c) %96.84 + (1-6) %99.73
28) ADLT43 ÜBA, A, � + (a,b,c) %98.56 + (1-6) %99.96
29) ADLT45 ÜBA, A, � + (a,b,c) %99.53 + (1-6) %99.94
30) ADLT46 ÜBA, A, � + (a,b,c) %99.58 + (1-6) %99.98
31) ADLT47 ÜBA, A, � + (a,b,c) %90.97 + (1-6) %99.79
32) ADLT53 ÜBA, A, � + (a,b,c) %98.36 + (1-6) %99.94
33) ADLT55 ÜBA, A, � + (a,b,c) %99.59 + (1-6) %99.88
34) ADLT57 ÜBA, A, � + (a,b,c) %98.34 + (1-6) %99.78
35) ADLT59 ÜBA, A, � + (a,b,c) %96.87 + (1-6) %99.78
36) ADLT60 ÜBA, A, � + (a,b,c) %99.54 + (1-6) %99.98
37) ADLT61 ÜBA, A, � + (a,b,c) %99.42 + (1-6) %99.98
38) ADLT66 ÜBA, A, � + (a,b,c) %98.61 + (1-6) %99.81
39) ADLT73 ÜBA, A, � + (a,b,c) %99.56 + (1-6) %99.99
40) ADLT75 ÜBA, A, � + (a,b,c) %97.34 + (1-6) %99.84
41) ADLT78 ÜBA, A, � + (a,b,c) %99.49 + (1-6) %99.90
42) ADLT80 ÜBA, A, � + (a,b,c) %99.47 + (1-6) %99.99
43) ADLT82 ÜBA, A, � + (a,b,c) %99.80 + (1-6) %99.99
44) ADLT83 ÜBA, A, � + (a,b,c) %97.97 + (1-6) %99.95
45) ADLT87 ÜBA, A, � + (a,b,c) %95.53 + (1-6) %99.89
46) ADLT91 ÜBA, A, � + (a,b,c) %98.70 + (1-6) %99.93
47) ADLT92 ÜBA, A, � + (a,b,c) %97.84 + (1-6) %99.92
48) ADLT94 ÜBA, A, � + (a,b,c) %99.53 + (1-6) %99.74
49) ADLT101 ÜBA, A, � + (a,b,c) %97.60 + (1-6) %99.77
50) ADLT104 ÜBA, A, � + (a,b,c) %89.32 + (1-6) %99.99
51) ADLT122 ÜBA, A, � + (a,b,c) %97.60 + (1-6) %99.99
52) ADLT124 ÜBA, A, � + (a,b,c) %98.82 + (1-6) %99.89
53) ADLT126 ÜBA, A, � + (a,b,c) %99.37 + (1-6) %99.98
54) ADLT133 ÜBA, A, � + (a,b,c) %97.38 + (1-6) %99.98
55) ADLT138 ÜBA, A, � + (a,b,c) %98.75 + (1-6) %99.91
56) ADLT140 ÜBA, A, � + (a,b,c) %90.77 + (1-6) %99.97
57) ADLT142 ÜBA, A, � + (a,b,c) %99.71 + (1-6) %99.92
58) ADLT144 ÜBA, A, � + (a,b,c) %96.65 + (1-6) %99.88
59) ADLT145 ÜBA, A, � + (a,b,c) %92.79 + (1-6) %99.79
60) ADLT147 ÜBA, A, � + (a,b,c) %99.50 + (1-6) %99.98
61) ADLT150 ÜBA, A, � + (a,b,c) %98.77 + (1-6) %99.89
62) ADLT154 ÜBA, A, � + (a,b,c) %98.18 + (1-6) %99.97
63) ADLT156 ÜBA, A, � + (a,b,c) %99.36 + (1-6) %99.99
64) ADLT157 ÜBA, A, � + (a,b,c) %99.02 + (1-6) %99.95
65) ADLT160 ÜBA, A, � + (a,b,c) %99.52 + (1-6) %99.96



Biz de bu kararlarÝ dikkate alarak iddia olunan baba
adayÝnÝn yalnÝz DNA analizi ile dÝßlanabildiÛi 12 dosya-
da yalnÝz fenotip incelemelerine dayanan baba olma ola-
sÝlÝklarÝ hesaplandÝ (Tablo 1). Her ne kadar dosyalarÝn
dokuz tanesinde 99.73 deÛerine ulaßÝlamamakta, bu so-
nu� ise DNA analizini gerekli kÝlmaktaysa da diÛer ��
dosyadan elde edilen sonu�lar dikkat �ekicidir. Þ�yle ki,
bu �� dosyada baba olma olasÝlÝÛÝ deÛerleri % 99.90, %
99.87 ve % 99.82 olarak bulundu. 99.73 deÛerinin �zerin-
de olan bu �� deÛer iddia olunan baba adayÝnÝn baba ola-
bilirliÛinin adli makamlarca bir h�kme baÛlanmasÝnÝ
saÛlayabilecek d�zeydedir. B�yle bir sonu� adaletin yeri-
ne gelmemesinin m�mk�n olabileceÛini ve benzemezlik
testlerinin se�iminde dÝßlama olasÝlÝÛÝ en y�ksek olan sis-
temin kullanÝlmasÝnÝn gerekliliÛini g�stermektedir. Bu-
na dayanarak, fenotip analizleri ile iddia olunan baba
adayÝnÝn dÝßlanamadÝÛÝ babalÝk davasÝ dosyalarÝnÝn t�-
m�nde, 99.73 deÛeri g�z �n�ne alÝnmaksÝzÝn, DNA ana-
lizlerinin yapÝlmasÝnÝ �nermekteyiz. �zellikle bu ��
dosyanÝn toplam dosyalarÝn % 3.1Õini olußturduÛu g�z
�n�ne alÝnÝrsa, DNA analizlerinin gerekliliÛi daha iyi
vurgulanmÝß olmaktadÝr. 

Üddia olunan baba adayÝnÝn fenotip ve DNA analizi ile

dÝßlanamadÝÛÝ 70 adet dosyada paternite indeksi ve baba
olma olasÝÛÝ belirlendi. Her iki analiz metodunun birlikte
deÛerlendirmeye alÝnmasÝ ile yapÝlan hesaplamalarda dos-
yalarÝn % 97Õsinde 99.73 deÛerinin �zerine �ÝkÝldÝÛÝ g�r�-
l�rken; yalnÝz fenotip analizi sonu�larÝ g�z �n�ne alÝna-
rak yapÝlan hesaplamalarda dosyalarÝn % 23Õ�nde 99.73
deÛerinin �zerine �ÝkÝlabilmektedir. Bu deÛerler de DNA
analizlerinin gerekliliÛini bir kez daha vurgulamaktadÝr.

Üleri teknolojiye sahip �lkelerde yapÝlan babalÝk tayi-
ni incelemelerinde son yÝllarda DNA analizleri benze-
mezlik testleri arasÝnda �n plana �ÝkmÝß bulunmaktadÝr
(20). Bu �alÝßmanÝn sonu�larÝda babalÝk tayinlerinde ayÝ-
rÝm g�c�n�n m�mk�n olan en y�ksek seviyeye �ÝkarÝl-
masÝnÝn gerekliliÛini g�sterildi ve �lkemizde yapÝlan ba-
balÝk tayini davalarÝnda DNAÕya baÛlÝ benzemezlik test-
lerinin kullanÝmÝnÝn gerekliliÛini g�ndeme getirdi.

Bu �alÝßma ile, �lkemizde ilk kez HLADQA1,
LDLR, GYPA, HBGG, D7S8 ve GC lokuslarÝnÝn DNA
analizleri adli tÝp alanÝnda kullanÝlmaya baßlandÝ. Bu ilk
uygulamadan sonra, Adli TÝp KurumuÕnun sevk ve y�n-
lendirmesi ile, DNA analizleri, Adli TÝp alanÝnda son 7-
8 yÝldÝr deÛißik merkez ve birimlerde �alÝßÝlmaya ve ra-
por verilmeye baßlandÝ. 
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Dosya Kißiler Fenotipler Fenotip DNA Fenotip + DNA 

NumarasÝ Sonu�larÝ LokuslarÝ Sonu�larÝ

66) ADLT162 ÜBA, A, � + (a,b,c) %99.61 + (1-6) %99.97
67) ADLT163 ÜBA, A, � + (a,b,c) %96.81 + (1-6) %99.73
68) ADLT166 ÜBA, A, � + (a,b,c) %99.42 + (1-6) %99.93
69) ADLT169 ÜBA, A, � + (a,b,c) %97.93 + (1-6) %99.82
70) ADLT170 ÜBA, A, � + (a,b,c) %99.54 + (1-6) %99.85
71) ADLT177 ÜBA, A, � + (a,b,c) %98.17 + (1-6) %99.94
72) ADLT187 ÜBA, A, � + (a,b,c) %96.26 + (1-6) %99.91
73) ADLT188 ÜBA, A, � + (a,b,c) %94.64 + (1-6) %99.79
74) ADLT190 ÜBA, A, � + (a,b,c) %90.37 + (1-6) %99.76
75) ADLT27 ÜBA, A, �1, 2 + (a,b,c) %95 �1; %98 �2 + (1-6) %99.95 �1;%99.95�2
76) ADLT65 ÜBA, A, �1, 2 + (a,b,c) %99.9 �1; %98.2 + (1-6) %99.99 �1;%99.96�2
77) ADLT118 ÜBA, A, �1, 2 + (a,b,c) %79.7 �1; %95.7 + (1-6) %99.93 �1;%99.99�2
78) ADLT194 ÜBA, A, �1, 2 + (a,b,c) %99.3 �1 + (1-6) %99.78 �1

ÜBA: Üddia olunan baba adayÝ; A: Anne; �: �ocuk; %: Baba olma olasÝlÝÛÝ; a: Alyuvar antijenleri; b: Eritrosit enzimle-
ri; c: Serum proteinleri; DNA lokus 1: HLADQA1, 2: LDLR, 3: GYPA, 4: HBGG, 5: D7S8, 6: GC; n=dosya sayÝsÝ.
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Tablo 2C:  BabalÝk belirlenmesi i�in yapÝlan genotip ve fenotip incelemelerinin sonu�larÝ.

Dosya Kißiler Fenotipler Fenotip DNA Fenotip + DNA 

NumarasÝ Sonu�larÝ LokuslarÝ Üncelemesi Sonu�larÝ

Grup IV: Baba adayÝnÝn dÝßlanamadÝÛÝ dosyalar II
(n=16; %16.7) (DNA + fenotip>%99.73; yalnÝz fenotip>%99.73) 
79) ADLT48 ÜBA, A, � + (a,b,c) %99.88 + (1-6) %99.98
80) ADLT49 ÜBA, A, � + (a,b,c) %99.91 + (1-6) %99.99
81) ADLT56 ÜBA, A, � + (a,b,c) %99.93 + (1-6) %99.99
82) ADLT68 ÜBA, A, � + (a,b,c) %99.84 + (1-6) %99.98
83) ADLT71 ÜBA, A, � + (a,b,c) %99.90 + (1-6) %99.99
84) ADLT84 ÜBA, A, � + (a,b,c) %99.74 + (1-6) %99.98
85) ADLT85 ÜBA, A, � + (a,b,c) %99.97 + (1-6) %99.99
86) ADLT88 ÜBA, A, � + (a,b,c) %99.93 + (1-6) %99.99
87) ADLT100 ÜBA, A, � + (a,b,c) %99.79 + (1-6) %99.97
88) ADLT113 ÜBA, A, � + (a,b,c) %99.94 + (1-6) %99.99
89) ADLT115 ÜBA, A, � + (a,b,c) %99.96 + (1-6) %99.99
90) ADLT125 ÜBA, A, � + (a,b,c) %99.92 + (1-6) %99.89
91) ADLT172 ÜBA, A, � + (a,b,c) %99.97 + (1-6) %99.99
92) ADLT180 ÜBA, A, � + (a,b,c) %99.99 + (1-6) %99.95
93) ADLT183 ÜBA, A, � + (a,b,c) %99.81 + (1-6) %99.99
94)ADLT192 ÜBA, A, � + (a,b,c) %99.93 + (1-6) %99.99

Grup V: Baba adayÝnÝn dÝßlanamadÝÛÝ dosyalar III
(n=2; %2.1)  (DNA + fenotip<%99.73; yalnÝz fenotip<%99.73)
95) ADLT37 ÜBA, A, � + (a,b,c) %94.50 + (1-6) %99.54
96) ADLT40 ÜBA, A, � + (a,b,c) %77.82 + (1-6) %99.58

ÜBA: Üddia olunan baba adayÝ; A: Anne; �: �ocuk; %: Baba olma olasÝlÝÛÝ; a: Alyuvar antijenleri; b: Eritrosit enzimle-
ri; c: Serum proteinleri; DNA lokus 1: HLADQA1, 2: LDLR, 3: GYPA, 4: HBGG, 5: D7S8, 6: GC; n=dosya sayÝsÝ.
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